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AAGGAAATGGCTGACGGCGAGGACATCCAGCCCCTTGT GTGTGACAATGGAACTGGCATG
MA DG EDTIGQ PLV CD N G T GWM
6TCAARGCTGGGTTTGCTGGGGACGAT GCGCCCAGGECTGTTTT CCCTAGTATCGTGGGE
VKA GF A GD D AP RAVF FZPS I VG
CGCCCCCGTCACACCGGTGT GATGGTTGGTATGGGGCAGAAGGATGCCTAT GTTGGTGAT
R PR HT G VM VG M GQKTDAY V G D
GAGGCGCAGTCCAAGAGAGGTATCCTCACCTTGAAGTACCCGATCGAGCATGGTATTGTT
EAQ S K R GI L TL K YPTIE HGTIV
AGCAACTGGGATGACATGGAGAAGATCTGGCATCACACCTTCTACAACGAGCTCCGTGTC
SN WDDM EKTI WH HT F YN E LRV
GCGCCCGAGGAGCACCCTGTGTTGCT GACTGAGGCCCCGCTCAACCCCARGGCTARCAGG
AP EE HPV L L TE AP L NP K ANR
GAGAAGATGACCCAGATCATGTTTGAGACT TTCAATGTGCCAGCTATGTATGTCGCCATC
E KM TQI M F ET FN VPAM Y VATI
CAGGCCGTGCTCTCCCTGTATGCCAGT GGACGTACAACTGGTAT CGTGTTGGACTCTGGT
Q A V L S LY A SG RTT G61IVULDSG
GATGGTGTCAGCCACACCGT GCCAATCTATGARGGATATGCCCTTCCTCATGCCATCCTG
D 6 V S H TV PIY EGYAL PH ATI L
CGTCTGGACCTTGCTGGGCGTGACCTCACTGACAGCT TGATGAAGATTCT TACTGAGAGA
R L DL AG RD L TD SIL M K ILTER
GGTTACTCCHTCACTACCACTGCTGAACGGGAAAT TGTARGGGACATCAAGGAGAAGCTT
GY S FT T TA ERE IV RDTI KE KL
GCATATGTGGCCCTTGACTATGAGCAGGAGCTGGAGGCTGCARAGAGCAGCTCATCTGTG
AY vV A LD YE QE LE AA KS S8 S8 8V
GAGAAGAGCTATGAGCTGCCTGATGGACAGGTGATCACCATTGGGGCAGAGAGGTTCCGA
EK S Y E L P D G¢Q VITIG®GAE RFR
TGCCCTGAGGTCCTCTTCCAGCCCTCTTTCATCGGTATGGAAGCTCCTGGAATCCATGAG
C PE VL F QP 8 FI GM E APGTIHE
ACCACTTACAATTCCATCATGAAGTGTGATGTGCGATATCAGGAAGGACTTGTATGGTARC
T T Y NSI M KCDVDTI R KD LY GN
ATTGTTCTCAGTGGTGGATCAACCATGTTCCCTGGTATTGCTGACCGTATGAGCARGGAG
IV L $ G ST M FPG I A DR M S K E
ATCACTGCCCTCGCACCAAGCAGCATGAAGATCAAGGTGGTGGCACCGCCTGAGAGGAAA
I T AL A P S S M KIZX VVAZPTP ERK
TACAGTGTCTGGATAGGAGGGT CCATCCTTGCCTCCCTTAGCACCTTCCARCAGATGTGG

Yy S v WwWI GG 8 I L A S L 8 T FQ QM W

ATCTCAAAGGGAGAGTATGATGAGTCGGGTCCAGCAATTGTTCACCGGAAGTGCTTC@
I S K G EY D E S G P A I V HRIEKTCTFEF*
GCTCTGGCTTTTTAATCGCTTATCTACAAGGCAGTTTCTTTTCAGTTTTCACAAGCCCTT
GTCATGTAAGCTACTCTGTTTGGCGATTGTTGGTGTCCTAT CAGAATGTTGTTGGATTTGT
TTCATGGCTGAATATTATGCACCTTCTGAAARAAANANARAANNAAAAANDNARADNNANDD
AAANANDNRDA
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